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Etwa fünf bis zehn Prozent aller Brustkrebser-

krankungen sind auf eine erbliche Veranlagung

zurückzuführen. Der Nachweis einer familiären

Form von Brust- und Eierstockkrebs hat Aus-

wirkungen auf die Therapieplanung und bedeutet,

dass ggf. auch gesunde Familienangehörige ein

erhöhtes Krebsrisiko haben.
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Forschungsverbund 

Molekulare Medizin

Familiärer Brust- und Eierstockkrebs iPSC-basierte Zellkulturforschung

CRISPR/Cas9-vermittelte Genomeditierungen in

induzierten pluripotenten Stammzellen (iPSC)

sowie deren Differenzierung zu Endothelzellen und

dreidimensionalen vaskulären Organoid-Kulturen

erlauben einen neuartigen Einblick in die Patho-

genese erblicher Gefäßfehlbildungen und sollen zur

Identifizierung neuer Therapieansätze beitragen.

Abb. 2: Nachweis einer tumorähnlichen Proliferation von CCM3-/-

Endothelzellen in Kontakt mit Wildtyp-Zellen.
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Abb. 1: Integrierte Versorgung von Risikopatient*innen mit einer erblichen

Tumordisposition im Zentrum Familiärer Brust- und Eierstockkrebs.

 


